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PROGRAMA DE POS-GRADUACAO EM GEOCIENCIAS

EMENTA DE DISCIPLINA

NOME DA DISCIPLINA: TOPICOS ESPECIAIS EM PALEONTOLOGIA:
FUNDAMENTOS DE PALEOGENOMICA E PALEOPROTEOMICA

CARGA HORARIA: 45h

NUMERO DE CREDITOS: 3

CATEGORIA: eletiva

PROFESSOR RESPONSAVEL: Ph.D. SIMONE BAES DAS NEVES

OBJETIVO: Capacitar os alunos para reconhecer qual a aplicabilidade de métodos de extragdao
de DNA (gendmica) e proteina (protedmica) em estudos sedimentares, arqueologicos e
paleontologicos.

CONTEUDO:

e Conceitos basicos sobre DNA e Proteinas
e Sequenciamento (contextualizacdo histérica); Sanger versus Next Generation Sequencing
e Métodos para estudos de fosseis do Quaternario Brasileiro
e GenoOmica e Protedmica aplicados ao estudo dos fosseis Quaternarios
o Sequenciamento de DNA
=  Sanger (pros e contras)
=  NGS (pros e contras)
o Sequenciamento de Proteinas (Zooarchaeology by Mass Spectrometry)
=  LC-MS/MS (proés e contras)
»  MALDI-TOF/MS (prés e contras)
e Potencialidades dos métodos moleculares no quaternario Brasileiro
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